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Introdução: Os arbovírus são transmitidos aos seres humanos pelos mosquitos Aedes aegypti, Aedes albopictus, Haemagogus e Sabethes. O vírus tem se propagado em primatas e populações humanas na África, Ásia e nas Américas, em mosquitos, vários estudos demonstraram que a infecção por patógenos altera o perfil de expressão de microRNAs. Essas moléculas são transcritas de diferentes regiões genômicas pela RNA polimerase II, após a transcrição, os microRNAs são processados por uma RNAse III chamada DROSHA e uma proteína de ligação ao RNA dupla fita DGCR8; a DICER se associa com a proteína TRBP (proteína de ligação a RNA responsiva a ativação gênica), com as proteínas argonautas (AGO1, AGO2, AGO3 ou AGO4) na montagem do complexo ribonucleoproteico. Neste estudo, avaliamos os perfis de expressão dos microRNAs relacionados com os processos de infecção por vírus da família Flaviviridae em células humanas. Objetivo: Elucidar o estudo integrativo através da revisão de literatura sobre os processos infecciosos envolvendo microRNAs induzidos por flavivírus no hospedeiro. Métodos: Foram buscados artigos na plataforma NCBI, SciELO, Periódicos CAPES, buscando os seguintes termos: microRNAs, arbovírus, flavivírus. Resultados e Discussão: Verificou-se que microRNAs são pequenas sequências não codificantes que podem interferir na replicação de alguns vírus em zonas pós-transcricionais, de numerosas vias celulares incluindo as associadas à patogênese. Dentre os fatores podemos destacar a regulação de citocinas transformando o fator de crescimento beta (TGF–β), fator de necrose do tumor Alpha (TNF-α), e interferon Gamma (IFN-γ) que estão envolvidos no processo apoptótico da infecção. Um dos eventos descritos é que o miR-122 inibi a expressão da DICER e consequentemente este miR-122 não é produzido e a replicação viral não é processada corretamente. Conclusão: Com base nos estudos já publicados e embasamento da literatura, observamos que microRNAs são capazes de induzir ou inibir a replicação de certos flavivírus, possuindo potencial de uso em procedimentos de terapia gênica o que permite alcançar um mecanismo que contribua para coibir a replicação de vírus como Zika, febre amarela, Dengue, colaborando com a qualidade de vida das pessoas.
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