IX Coldquio Técnico Cientifico de Satide Unica,
Ciéncias Agrarias e Meio Ambiente

COLONIZACAO E RESISTENCIA ANTIMICROBIANA DE Staphylococcus spp. EM GATOS SAUDAVEIS E
INTERNADOS EM UMA CLINICA VETERINARIA

Ana Carolina Coelho Costa'*, Clara Alcantara Lara de Mesquita?, Thayanne Gabryelle Viana de Souza?, Victor Santos do

Amarante?; Rafael Gariglio Clark Xavier?, Rodrigo Otavio Silveira Silva®.
Discente no Curso de Medicina Veterinaria — Universidade Federal de Minas Gerais - UFMG — Belo Horizonte/MG — Brasil — *Contato: carolcoelhoaccc568123@gmail.com
2Discente no Programa de Pés-Graduag&o em Ciéncia Animal — Universidade Federal de Minas Gerais — UFMG — Belo Horizonte/MG — Brasil
% Docente do Curso de Medicina Veterinaria — Universidade Federal de Minas Gerais - UFMG — Belo Horizonte/MG — Brasil

INTRODUCAO

O género Staphylococcus é conhecido por colonizar uma ampla variedade
de hospedeiros domésticos, sendo um membro importante da microbiota
da pele e mucosas de humanos e animais®. Bactérias pertencentes a este
género podem atuar como patdgenos oportunistas em diversos quadros
infecciosos tanto em individuos higidos quanto em pacientes
imunocomprometidos?. Em felinos domésticos, os estafilococos podem
colonizar pele, membrana mucosa da cavidade nasal, oral e anus sem
causar infeccdo®®. Além disso, felinos podem albergar estafilococos
resistentes a meticilina (MRS), isolados multirresistentes e que tornam o
tratamento de quadros de infeccdo por Staphylococcus sp. extremamente
desafiadores®.

Essa ampla resisténcia tem relacdo com a aquisicdo de um elemento
genético movel nomeado “Cassete Cromossdmico Estafiloccico mec”
(SCCmec). Nesse cassete, encontra-se 0 gene mecA, que concede as
bactérias resisténcia a todos os antimicrobianos beta-lactamicos 2, além
de também comumente levarem a resisténcia a outras classes de
antimicrobianos, como  fluoroquinolonas, = aminoglicosideos e
macrolideos®3.

Entre as espécies mais relevantes para pequenos animais, destaca-se
Staphylococcus pseudintermedius, frequente causador de quadros
infecciosos e que possui marcante facilidade na aquisi¢do do gene mecA
(MRSP - S. pseudintermedius resistentes a meticilina)*. Outros
estafilococos também possuem a capacidade se tornarem meticilina
resistente, como S. haemolyticus, importante patégeno em infecgdes
humanas, sobretudo em recém-nascidos®. Apesar da crescente importancia
da resisténcia antimicrobiana, ha poucos estudos sobre a caracterizagdo de
espécies estafilococicas em gatos®, principalmente com relagdo a
resisténcia antimicrobiana e espécies colonizadoras®’. Portanto, o objetivo
do presente estudo foi isolar e identificar bactérias do género
Staphylococcus sp. em gatos domeésticos de residéncia e uma clinica, bem
como analisar seu perfil de resisténcia antimicrobiana.

METODOLOGIA

Institute (CLSI)'213, Os isolados que apresentavam resisténcia a trés ou
mais classes antimicrobianas eram classificados como multirresistentes
(MDR)*. Os isolados que apresentaram resisténcia a oxacilina ou a
cefoxitina no método de disco-difusdo foram submetidos a PCR para
deteccdo do gene mecA®.
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Figura 1. Fluxograma da metodologia adotada para processamento das
amostras do presente estudo. Em lilas estdo os processos realizados e em
verde claro sdo os isolados obtidos (Fonte Autoral).

RESULTADOS E DISCUSSAO

O presente estudo foi aprovado pela Comisséo de Etica no Uso de Animais
(CEUA), sob o protocolo 287/2019. No total, foram coletadas amostras de
109 felinos, sendo 77 (70.6%) de gatos aparentemente saudaveis e 32
(29.3%) de gatos internados. Para tal, kits contendo suabes estéreis com
meio Stuart (Olen, China), potes coletores e uma ficha clinica foram
entregues aos tutores de gatos (grupo ndo hospitalizado) e aos veterinarios
da clinica veterinaria parceira (animais hospitalizados). De cada felino,
foram coletados dois suabes, um oral e um axilar. Apds coleta, os suabes
foram armazenados sob refrigeracdo e enviados para processamento no
Laboratorio de Bacterioses e Pesquisa da Escola de Veterinaria da UFMG.
As amostras foram cultivadas e as col6nias sugestivas foram identificadas
pela técnica de espectrometria de massa por dessorgdo/ionizagdo a laser
assistida por matriz (MALDI-ToF)8. Os isolados com score <2,0 no
MALDI-ToF foram submetidos a extracdo de DNA pelo método da
guanidina®, seguido da realizagdo do sequenciamento do gene rpoB*. A
partir disso, os isolados identificados como S. pseudintermedius por
MALDI-ToF foram confirmados por reagdo em cadeia da polimerase
(PCR) monoplex para detecgdo do gene nuc't.

O fluxograma do processamento realizado no laboratério se encontra na
figura 1. Todos os isolados obtidos foram submetidos ao teste de disco-
difuséo (CLSI, 2021) para determinacdo dos seus perfis de resisténcia e
sensibilidade antimicrobiana'>. Os seguintes antimicrobianos foram
selecionados:  oxacilina,  cefoxitina, penicilina, ciprofloxacina,
cloranfenicol, clindamicina, eritromicina, gentamicina, nitrofurantoina,
rifampicina, sulfametoxazol-trimetoprima e tetraciclina. Os resultados
foram interpretados de acordo com o Clinical And Laboratory Standards

Foram obtidos 81 isolados de 58 gatos domeésticos (53,2%), sendo 57
isolados de gatos ndo hospitalizados (70,3%) e 24 isolados de gatos
hospitalizados (29,6%) (Tabela 1). S. felis foi a espécie mais comum em
gatos amostrados em domicilios, enquanto S. pseudintermedius foi a
espécie mais comum em gatos hospitalizados. S. felis € considerada a
principal espécie estafilococica compondo a microbiota de gatos
saudaveis”6, Ja S. pseudintermedius € comumente encontrado
colonizando cdes, sendo um importante causador de diversos quadros
infecciosos. Em gatos, tanto a infeccdo quanto a colonizagdo por essa
espécie parece ser mais comum em gatos hospitalizados®"16, corroborando
os achados do presente estudo. De fato, S. pseudintermedius foi
comumente isolado tanto do sitio oral como axilar em gatos hospitalizados.
Ja S. felis também foi a espécie mais comum do sitio oral de gatos ndo
hospitalizados nesse estudo, contrastando um trabalho anterior que relatou
S. lentus como a espécie mais identificada na cavidade oral de gatos
saudaveis®. A resisténcia a penicilina (61,7%) foi mais alta quando
comparada a resisténcia aos antimicrobianos testados (p=0,0001), seguido
de eritromicina e oxacilina (35,8% e 32%, respectivamente). Por outro
lado, nitrofurantoina destacou-se pela maior frequéncia de isolados
suscetiveis (p<0,0001) (Gréfico 1).

Tabela 1: Espécies estafilocdcicas isoladas de gatos domésticos ndo
hospitalizados e hospitalizados em uma clinica veterinéria (Fonte

Autoral).
Espécies isoladas Nao hospitalizado n (%) Hospitalizados n (%) Total n (%)
Oral (%) Axilar (%) Oral (%) Axilar (%)

S. felis 13(16.8) 1(1.2) 2(6.2) 2(6.2) 18 (16.5)

S. pseudintermedius 0 2(2.6) 3(9.4) 3(9.4) 8(7.3)

S. haemolyticus 1(1.2) 2(2.6) 2(6.2) 2(6.2) 7(6.4)

S. epidermidis 4 (5.1) 2(2.6) 0 1(3.2) 7(6.4)
Outros Staphylococcus 21 (27.3) 11 (14.3) 4 (12.5) 5 (15.6) 41 (37.6)
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Vinte e um isolados (25,9%) foram classificados como multirresistentes
(MDR), sendo a prevaléncia superior entre os isolados de gatos
hospitalizados (52,3%). De fato, um gato hospitalizado apresentou entre 2
e 5 vezes mais chance de ser colonizado por um Staphylococcus sp. MDR
que um gato amostrado em seu domicilio. Esse resultado sugere que a
hospitalizagdo como um fator de risco relevante para colonizacdo de
Staphylococcus sp. MDR em gatos, similar ao relatado previamente em
cdes'”8, Esse achado tem relancia para saGde publica pelo potencial de
disseminacdo desses patdgenos tanto intra-hospitalar quanto no retorno
desses animais a seus domicilios'®2°, Ainda no contexto de resisténcia
antimicrobiana, quinze isolados (18,5%) foram caracterizados como MRS,
sendo cinco deles (33,3%) MRSP obtidos de gatos hospitalizados. Quatro
(26,6%) S. haemolyticus resistentes a meticilina foram identificados, sendo
trés em gatos hospitalizados e um identificado em um gato amostrado em
seu domicilio. A identificacdo dessa espécie como resistente a meticilina
em gatos hospitalizados é importante, visto que esta possui carater
zoonotico e é prevalente tanto em humanos quanto em animais de
companhia®®. A deteccéo de S. pseudintermedius resistente a meticilinaem
gatos hospitalizados é semelhante a outros estudos sobre essa espécie em
animais internados”8. Acredita-se que uma associacdo entre uso de
antimicrobianos e intenso manejo por parte dos profissionais veterinarios
auxilia na disseminagéo desse agente entre os pacientes'®20,
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Grafico 1. Perfil de resisténcia antimicrobiana dos isolados de
Staphylococcus sp. de gatos saudaveis e internados em uma clinica
veterinaria (Fonte Autoral).

CONSIDERAGOES FINAIS

O presente trabalho demostrou que gatos ndo hospitalizados podem ser
colonizados por S. felis na microbiota oral e axilar, enquanto que S.
pseudintermedius foi comumente associado a gatos hospitalizados. Em
adicéo, houve uma clara associagao entre multirresisténcia aos antibidticos
e hospitalizacdo dos gatos do presente estudo, sendo isolados
estafilocdcicos potencialmente patogénicos para animais e seres humanos.
A deteccdo de MRSP em gatos hospitalizados enfatiza a importancia do
manejo correto de animais internados para a prevencao da disseminacao
desse patégeno entre o0s pacientes, bem como em profissionais
veterinarios.
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