Espectro de les6es causadas pelo papilomavirus humano em mulheres: Uma
analise integrada de componentes moleculares associados a progressao
clinica da infecgao

INTRODUCAO: O papilomavirus humano (HPV) é um dos principais patégenos
responsaveis por canceres em mulheres. Embora tenha ocorrido um progresso na
vacinacado e na triagem do virus, as infecgbes por HPV, que se correlacionam ao
cancer cervical e outros canceres anogenitais, sdo altamente incidentes e com
elevada taxa de mortalidade. Nesse contexto, a caracterizagcdo de componentes
moleculares associados a infeccao pelo HPV €& essencial para uma melhor
elucidacdo da patogénese viral. OBJETIVO: Analisar a participagdo de
componentes moleculares na progressao clinica de lesbes causadas pelo HPV em
mulheres. METODOLOGIA: Trata-se de uma revisdo integrativa de literatura, cujo
levantamento bibliografico foi realizado nas plataformas de buscas PubMed e BVS,
por intermédio dos seguintes Descritores em Ciéncias da Saude (DeCS)
combinados com o operador booleano AND: “Papillomavirus Infections”, “Pathology,
Molecular” e “Women”. Quanto aos critérios de inclusdo, selecionou-se artigos
completos publicados em inglés no periodo de 2019 a 2023. Os artigos que nao
contemplavam a tematica, assim como trabalhos repetidos ou duplicados, foram
excluidos desta revisdo. RESULTADOS: Foram encontrados um total de 5 artigos
que contemplavam a pesquisa, nestes, foi observado que a infeccdo pelo HPV é
caracterizada pela atuagao de proteinas virais, marcadores de proliferacao celular,
alteragdes na expressao de citocinas e instabilidade genémica. A progressao clinica
das lesdes depende de um complexo processo que envolve proteinas virais, evasao
imunoldgica e modificacdo de varias vias de sinalizagao celular. Proteinas como E6
e E7, ligantes de p53 e pRb, tem acdo oncogénica e promovem a progressao do
ciclo celular. A dupla marcagdo para os antigenos p16”*INK4, frequentemente
expresso em células com infeccdo por HPV de alto risco, e Ki-67, marcador de
proliferacdo celular, predizem o risco de desenvolvimento da lesdo. Ademais, a
infeccdo por HPV também pode levar a alteragdes genéticas e instabilidade no DNA
das células epiteliais, tal como induzir respostas inflamatérias que alteram a
expressao de varias citoquinas, contribuindo para a progressao das lesdes. Estudos
recentes indicam que adenocarcinomas cervicais negativos para HPV apresentam
um perfil molecular distinto, o que enfatiza a necessidade de abordagens
diferenciadas para o diagnodstico e tratamento dessas lesdes. Esses
adenocarcinomas, por exemplo, apresentam menor expressao de biomarcadores
tradicionais como p16*INK4 e Ki-67, o que pode dificultar a deteccdo precoce e
aumentar o risco de progressado silenciosa. Além disso, observam-se nesses
tumores alteragdes genéticas e epigenéticas especificas, como mutagées nos genes
KRAS e TP53, que sdo menos frequentes em carcinomas cervicais HPV-positivos.
CONCLUSAO: A progressao das lesbes causadas pelo HPV envolve uma série de
fatores moleculares, como as proteinas virais E6 e E7, que impulsionam o
desenvolvimento do cancer, sendo que as respostas inflamatoérias e a instabilidade
do DNA desempenham papeis chave nesse processo. Portanto, a avaliacdo da



marcagao de p16*INK4 e Ki-67 € um indicativo importante do risco de evolugao
dessas lesoes.
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