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RESUMO: A alface (Lactuca sativa L.) ¢ uma das hortaligas mais cultivadas no Brasil,
destacando-se pela diversidade genética e importincia econdmica. A caracterizagdo
morfologica de germoplasmas ¢ essencial em programas de melhoramento genético, pois
orienta a selecdo de genitores conforme demandas do mercado, mesmo sob influéncia
ambiental. Este estudo teve como objetivo caracterizar linhagens de alface por uma combinagao
de varidveis agrondmicas, visando a selecdo de possiveis genitores para cruzamentos no
programa de melhoramento genético de alface biofortificada da UFU. Foram avaliadas oito
linhagens de alface do tipo verde provenientes do Banco de Germoplasma de Alface
Biofortificada da UFU, em delineamento de blocos casualizados, com trés repeti¢des de 16
plantas cada. Apds 45 dias do transplantio, as plantas foram avaliadas quanto ao comprimento
de caule, diametro de planta e indice SPAD. Os dados foram submetidos a andlise de variancia
e as médias comparadas pelo teste de Tukey a 5% de significancia. Observou-se variabilidade
significativa entre os genétipos, com valores de comprimento de caule variando de 17,16 a
57,23 cm; didametro de planta de 20,3 a 27,4 cm e indice SPAD de 14,66 a 23,46. Para uma
melhor visualizagdo das diferencas entre os gendtipos, foi elaborado um mapa de calor. A
caracterizagdo das linhagens de alface revelou variabilidade genética entre os gendtipos, com
destaque para a linhagem UFUS3, indicando potencial para sua utilizagdo como genitora em
programas de melhoramento de alface, em razao do maior indice SPAD, maior didmetro de
planta e reduzido comprimento de caule, caracteristica valorizada comercialmente por atender

as exigéncias do mercado consumidor.
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1 INTRODUCAO

A alface (Lactuca sativa L.) tornou-se uma das hortalicas de grande importancia
econdmica, amplamente cultivada em todo o mundo devido ao seu valor nutricional ¢ a
aceitacao no mercado consumidor (Zhao et al., 2025).

Diferenciada morfologicamente e geneticamente, a alface € classificada em diferentes
grupos, formatos, tamanhos e coloracao das folhas (Zhang et al., 2017; Souza et al., 2019). A
presenca dessa variabilidade ¢ fundamental para o sucesso de programas de melhoramento
genético, que visam atender as exigéncias do mercado consumidor por meio da sele¢do de
genotipos superiores (Jacinto et al., 2024).

Neste contexto, torna-se necessario caracterizar os bancos de germoplasmas em
programas de melhoramento genético para direcionar as sele¢des e atender aos diversos nichos
de mercado. A caracterizacdo morfoldgica, embora exponha a influéncia ambiental, permite a
visualizacao da expressdo do fenétipo dos individuos nesse ambiente (Bezerra ef al., 2025).

Assim, o objetivo deste trabalho foi a caracterizagdo de linhagens de alface por meio de
uma combinacdo de variaveis agrondmicas (comprimento do caule, didmetro da planta e indice
SPAD) para a selecdo de genitores para o Programa de Melhoramento Genético de Alface

Biofortificada da UFU.

2 MATERIAL E METODOS

O experimento foi conduzido na Estacdo Experimental de Hortalicas da Universidade
Federal de Uberlandia, campus Monte Carmelo, MG (18°42°43,19” S; 47°29'55,8” O; 873 m
de altitude). Foram avaliadas sete linhagens de alface tipo verde (UFU12, UFU22, UFUS53,
UFU34, UFU48, UFU43 e UFU32) provenientes do Programa de Melhoramento Genético de
Alface Biofortificada da UFU, além da cultivar Uberlandia 10000, totalizando oito genotipos.
As linhagens foram obtidas apos uma hibridagao entre as cultivares Pira 72 x Uberlandia 10000,
ricas em carotenoides (Sousa et al., 2007), seguida de onze autopolinizagdes sucessivas
realizadas de 2013 a 2024.

A semeadura foi realizada em 02 de abril de 2025, utilizando bandejas de poliestireno
expandido com 200 células preenchidas com substrato comercial a base de fibra de coco. As
bandejas permaneceram em casa de vegetacao até o transplantio das mudas para o campo. O
delineamento experimental utilizado foi o de blocos casualizados, com trés repeticdes de 16

plantas, arranjadas em quatro linhas por canteiro com espagamento entre de 0,25 cm.
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As avaliagdes foram realizadas 45 dias ap6s o transplantio e incluiram: comprimento do
caule, didmetro da planta e indice SPAD (Soil Plant Analysis Development). O indice SPAD
foi obtido com auxilio de um clorofilometro modelo Minolta SPAD-502 CFL1030, com a
média de trés leituras por parcela. O comprimento do caule e o didmetro da planta foram
mensurados com régua de 60 cm.

Os dados foram submetidos a andlise de varidncia (ANOVA) apds verificagdo dos
pressupostos de normalidade dos residuos, homogeneidade das variancias e aditividade dos
blocos, considerando-se o nivel de 1% e 5% de significdncia. Uma vez atendidos os
pressupostos, as médias foram comparadas pelo teste de Tukey a 5% de significancia. Os dados
também foram submetidos a andlise multivariada por agrupamento hierarquico, representada
em dendrograma de mapa de calor, utilizado a distancia euclidiana como métrica. Todos os

dados foram analisados no software R 3.6 (R Core Team, 2025).

3 RESULTADOS E DISCUSSAO

A anélise dos dados revelou variabilidade significativa entre os genotipos de alface
quanto ao comprimento de caule, didmetro de planta e indice SPAD, evidenciando o potencial
para selecao de gendtipos promissores para utilizagdo em programas de melhoramento genético
visando maior aceitagdo comercial. As informagdes sobre o didmetro e o comprimento do caule
sdo relevantes do ponto de vista comercial, pois afetam tanto a qualidade do produto quanto a
tolerancia da planta as condi¢des climaticas adversas (Pereira ef al., 2023). Geno6tipos de alface
que tende a pendoar prematuramente do centro da roseta, resultando em amargor intenso nas
folhas (Hao et al., 2022).

Segundo Vila et al. (2022) o indice SPAD contribui para a compreensao do desempenho
fisiologico dos gendtipos em condigdes especificas de cultivo, sendo amplamente utilizado
como parametro de manejo em diversas culturas. O SPAD ¢ um medidor portatil de clorofila
que fornece uma leitura instantdnea e ndo destrutiva da intensidade da coloracdao verde das
folhas e quantificacdo indireta do teor de clorofila (Terassi ef al., 2023). Na tabela 1 estdao
apresentados os valores médios de comprimento de caule, didmetro de planta e indice SPAD

para as diferentes linhagens de alface.
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Tabela 1 — Valores médios de comprimento de caule, didmetro de planta e indice SPAD em
linhagens de alface.

Linhagens Cmg::;:?(i I:Itl()) de Dlametl('zn(:)e Planta Indice SPAD
UFU12 57,23 a 27,40 a 14,66 b
UFU22 38,20 b 20,60 c 22,76 a
UFU32 27,76 be 24,10 abc 21,43 ab
UFU34 17,16 c 21,00 ¢ 22,33 ab
UFU43 24,43 be 21,06 be 20,06 ab
UFU48 24,10 be 20,30 ¢ 23,46 a
UFUS53 28,36 be 25,50 ab 21,86 ab

Uberlandia 10000 25,0 bc 26,56 a 18,56 ab

CV (%): Comprimento de caule = 21,44; Didmetro de planta = 5,87; indice SPAD = 1 1,5.

Nota: Médias seguidas com letras iguais, nas colunas, ndo diferem significativamente entre si, pelo teste de Tukey,
a 5% de probabilidade.

Fonte: elaborado pelos proprios autores.

No presente estudo, o comprimento do caule variou de 17,16 a 57,23 cm, enquanto o
diametro da planta oscilou entre 20,3 cm e 27,4 cm. De acordo com Costa et al. (2021), para
atender as exigéncias do mercado, o comprimento do caule da alface deve ter valores reduzidos,
uma vez que caules longos sdo considerados indesejaveis comercialmente. Por outro lado,
plantas com maior didmetro sdo mais atrativas aos consumidores. Diante desse contexto, a
linhagens UFU34 apresentou o menor comprimento de caule, sendo o mais adequado do ponto
de vista comercial. J4 a linhagem UFU12 destacou-se por apresentar o maior diametro de planta,
evidenciando maior potencial de aceitagdo pelo mercado.

Ja para o indice SPAD, as médias variaram de 14,66 a 23,46, sendo o maior valor
observado n linhagens UFU48. Estudos demonstram que o indice SPAD apresenta forte
correlacdo positiva com a concentracdo de carotenoides em folhas de alface, indicando que o
SPAD pode ser utilizado como indicador indireto eficiente para estimar o teor deste bioativo
(Terassi et al., 2023).

As variaveis foram avaliadas de forma multivariada e apresentada em mapa de calor em
escala de cores, na qual valores inferiores sdo representados por tons mais claros, e conforme

as médias aumentam, a coloragdo se torna mais escura (Figura 1).
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Figura 1 — Dendrograma de mapa de calor para comprimento de caule (CC), didmetro

de planta (DP) e indice SPAD em linhagens de alface.
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Esse tipo de visualizagdo grafica tem se mostrado eficaz para representar multiplas

caracteristicas simultaneamente, conforme destacado por Karaman et al. (2024), permitindo
uma andlise comparativa mais rapida e intuitiva dos dados. Assim, foi possivel caracterizar as
linhagens de alface quanto seus potenciais agronomicos, com destaque para a linhagens UFUS3
que apresenta altos indices SPAD e didmetro de planta (coloragio azul escuro); e como demais
reduzido comprimento de caule (coloragdo com azul claro), caracteristicas de maior aceitagao
pelo mercado. Verifica-se que todas as linhagens apresentaram valores para indice SPAD

superiores a Uberlandia 10000 (parental comum a todas as linhagens).

4 CONCLUSOES

De acordo com a (tabela 1) e (figura 1), com as variagdes dos dados foi possivel a
caracterizagao dos genotipos de alface que revelaram diferenga genética entre as linhagens, com
destaque para a UFUS53 que apresentou altos indices SPAD e didmetro de planta; além de
reduzido comprimento de caule, caracteristicas de maior aceitagdo pelo mercado. Estes
resultados indicam o potencial da utilizacdo desta linhagem como genitora em futuros

cruzamentos do Programa de Melhoramento Genético de Alface Biofortificada da UFU.
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