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RESUMO:

A producdo de leite de bdfalas no Brasil ganhou destaque nas Ultimas décadas devido a sua composicdo e o
interesse pela sua utilizacdo na elaboracdo de derivados com elevado rendimento durante o processamento
industrial. A identificagdo de genes que estejam relacionados a expressdo de producdo de leite de bufalas e seus
constituintes, contribuem para o melhor entendimento do controle genético desta caracteristica. Fatores genéticos
também exercem influéncia sobre caracteristicas do leite que podem causar impacto na qualidade e rendimento
dos derivados lacteos. Objetivou-se avaliar a associa¢do do polimorfismo genético nos genes CSN1S1 e CSN3 com
a producdo de leite e rendimento de queijo Minas Frescal de blfalas. Foram coletadas amostras de 39 bufalas
mesticas Murrah (40+14 dias de lacta¢do). A determinacdo dos alelos de CSN1S1 e CSN3, foi realizada através do
sequenciamento de nucleotideos. Foram identificados trés genotipos distintos para o gene o — caseina CSN1S1:
dois homozigotos (AA) e (GG) e um heterozigoto (AG), sendo apenas um individuo com padrdo GG, nédo
considerado nesse estudo. Para o gene k-caseina CSN3 também foram identificados trés gendétipos: dois
homozigotos (CC) e (TT) e um heterozigoto (CT), sendo apenas dois individuos com padrdo homozigoto TT, ndo
considerado nesse estudo. Dessa forma os dados analisas foram os produzidos de 36 animais. A produgéo de leite
para cada animal (kg) foi registrada mensalmente durante oito meses sendo considerada a soma das duas ordenhas
do dia. De cada avaliagdo mensal, foi retirada aliquota de 1 kg do leite para a confeccéo de queijo Minas frescal.
Os queijos produzidos foram acondicionados em sacos de polietileno transparentes proprios para armazenamento
de alimentos e mantidos sob refrigeragdo em temperatura de 10°C -12°C. O rendimento do queijo foi determinado
24 horas apos a fabricacéo para padronizar os efeitos do soro residual no peso do queijo. Ndo foram observadas
diferencas (P>0,05) entre os gendtipos AA e AG do gene CSN1S1 para as variaveis producgdo de leite e rendimento
de queijo minas frescal. A média de producdo de leite atribuida ao genétipo homozigoto AA e heterozigoto AG
do gene CSN1S1 foram de 5,847 e 5,542 kg respectivamente. Também ndo foram observadas diferencas (P>0,05)
entre 0s gendtipos CC e CT do gene CSN3 para as variaveis producdo de leite e rendimento de queijo minas frescal.
O polimorfismo dos genes CSN1S1 e CSN3 néo influenciam a producéo de leite e o rendimento de queijos Minas
frescal de bufalas.

PALAVRAS-CHAVE: caseinas do leite; alfa-s1 caseina; kapa-caseina.

1 Link do Video: https://youtu.be/efp4\WeSSA2I
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